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Recenzja w postepowaniu habilitacyjnym Pana dr. Macieja Krzysztofa Konopiriskiego

OCENA OSIAGNIEC NAUKOWYCH ORAZ DOROBKU NAUKOWEGO, DYDAKTYCZNEGO |
ORGANIZACYJNEGO W POSTEPOWANIU HABILITACYJNYM

Ocena osiagnieé¢ naukowych w kontekscie ich wktadu w rozwaj okreslonej dyscypliny — nauki
biologiczne

Jako osiggniecie naukowe stanowigce podstawe do ubiegania sie o nadanie tytutu doktora
habilitowanego dr Maciej K. Konopinski przedstawia cykl sze$ciu artykutéw opublikowanych w latach
2007-2022, ktéry opatrzyt wspdlnym tytutem: ,Mechanizmy ewolucyjne ksztattujace réznorodnosé
genetyczng gatunkéw w procesie ekspansji”. Wszystkie prace zostaty opublikowane w czasopismach
odnotowanych w bazie JCR Thomson Reuters: Journal of Fish Biology, |F2007=1.404, (przedmiotowa
praca zostata zacytowana 9 razy), PlosOne IFz013= 3,534, (publikacja cytowana 5 razy), dwukrotnie
Evolutionary Applications, IFa010= 4,013, IF2022= 4,929 (starsza z publikacji byta cytowana 4 razy,
miodsza nie doczekata sie jeszcze cytowania), Hystrix. The Italian Journal of Mammalogy, IF2022=
1,796, Peerl, IF2020= 2,984. W rankingu czasopism prowadzonym przez w/w baze znajduja sie one w
kwartylach Q1 lub Q2 w dziedzinach scisle biologicznych. W odniesieniu do formalnego rankingu
czasopism dorobek przedstawiony jako osiggniecia naukowe jest bardzo dobry. Dodaé nalezy fakt, ze
czasopisma JFB i PlosOne w latach publikowania miaty wyzszy prestiz niz obecnie i opublikowanie w
nich artykutu byto wéwczas uwazane za duzy sukces w srodowisku naukowym zwigzanym z biologig
Srodowiskowa.

W jednej publikacji Habilitant jest jedynym autorem (Peerl), w pracach wspédtautorskich jest
czterokrotnie autorem pierwszym, a raz drugim. Z pozycji Habilitanta na liscie autoréw, jak i z jego
deklaracji oraz o$wiadczer wspdtautoréw wynika, ze jego udziat w powstaniu tych publikaciji byt
wiodacy, lub co najmniej niezbedny. Kazdorazowo byt on odpowiedzialny za planowanie koncepcji
badan, przeprowadzenie analiz statystycznych, lub bioinformatycznych, pisanie manuskryptu i
trzykrotnie za wykonanie analiz laboratoryjnych. Chociaz pozostali wspdtautorzy partycypowali w
tych dziataniach, istotny wkiad Habilitanta w powstanie dzieta naukowego nie wzbudza moich
watpliwosci.

Oddzwiek jaki do tej pory zostat odnotowany w dyscyplinie nauk biologicznych daje sie tatwo oceni¢
w przypadku dwéch najdawniej opublikowanych prac, gdzie przedmiotem badar byty ryby (lata
publikacji 2007 i 2013) oraz czesto cytowanej pracy z 2020 roku, na temat metodyki pomiaru
poziomu zmiennosci genetycznej. Publikacje dotyczace brzanki i brzany, doczekaty sie facznie 13
cytowan (bez auto-cytowania). Nie jest to wysoka liczba biorgc pod uwage cenzus czasowy
powstawania prac. Trudno jednak oczekiwadé, ze zagadnienia skupiajace sie na genetyce populacji i
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hybrydyzacji u mato znanego gatunku ryby Barbus carpathicus, o zasiegu wystepowania
ograniczonym do zaledwie kilku krajéw Europy Centralnej, bez znaczenia komercyjnego czy
modelowego, spotka sie z duzo wiekszym zainteresowaniem $rodowiska naukowego. Na plus nalezy
zapisac fakt, ze wyniki opublikowane przez Habilitanta sg wcigz aktualne. Nikt nie zaproponowat
alternatywnych scenariuszy filogeograficznych, ani mechanizmaéw jakie miatyby sta¢ za aktualna
dystrybucjg i strukturg genetyczna tych gatunkéw. Wiekszo$¢ publikacji cytujacych te dwa artykuty
dotyczy filogeografii stodkowodnych ryb europejskich, czy tez hybrydyzacji u ryb karpiowatych,
zwlaszcza w rodzaju Barbus. Najmtodsza z prac cytujacych prace o brzance pochodzi z 2018 roku, a jej
tres¢ jest bardziej generalna — traktuje o bioréznorodnosci. Z jednej strony wskazuje ona na
aktualno$é wynikéw ogtoszonych przez Habilitanta, a z drugiej na ich uniwersalnosé.

Jednoautorska praca dotyczaca metodyki obliczania zmiennosci genetycznej z uzyciem popularnego
wskaznika w ekologii zespotéw (Shannon index) opublikowana w PeerJ w roku 2020 odciska silne
pietno na najnowszych badaniach biologicznych. W dniu sktadania autoreferatu przez Habilitanta
baza JCR Thomson Reuters odnotowata 27 cytowan, a w dniu pisania niniejszej recenzji byto ich juz
42 (bez autocytowan); przy czym wykorzystana zostata ona nie tylko w pracach dotyczacych genetyki
populacji, ale i w takich naukach jak geoekologia, farmakologia, medycyna (mikrobiota), medycyna
weterynaryjna, mikrobiologia, akwakultura czy biotechnologia. Co najmniej w trzech pracach (nie
wszystkie prace zostaty przeze mnie pod tym katem sprawdzone) rozwigzanie zaproponowane przez
dr. Konopiniskiego zostato bezposrednio wykorzystane w ich metodyce, a nie tylko potraktowane jako
przyczynek do dyskusji.

Trudniej ocenié¢ wktad w rozwdj nauki wyniki badan Habilitanta prowadzone na ssakach (publikacje z
lat 2019 — 2022). Tylko jedna ze wskazanych publikacji (najstarsza) doczekata sie pewnego oddzwieku
— dwa cytowania (bez autocytowania kogo$ z zespotu, w ktérym prace te powstaty). W jednej z
cytujacych publikacji, o podobnej tematyce (geny MHC u gatunku inwazyjnego) poréwnano wyniki
wiasne do przedstawionych w dziele Habilitanta. Druga — praca przeglagdowa - wzmiankuje je w
kontekscie zagadnien generalnych - metabarcoding na réznych poziomach organizacji biologicznej.
Dwie pozostate prace o ssakach powstaly tak niedawno, ze z oczywistych wzgleddw nie zostaty jak
dotad zacytowane, dlatego ich wartosci nie mozna na razie oceni¢ uzywajac tego wskaznika.

Ocena merytoryczna osiaggniec¢ naukowych stanowiacych cykl tematyczny

W przedstawionym osiggnieciu naukowym tatwo daje sig wyszczegdlnic trzy komponenty, rozdzielne
zaréwno jesli chodzi o obiekty badawcze jak i cze$ciowo przez zastosowang metodyke. Pierwszy
przedstawia badania majgce na celu okreslenie struktury genetycznej (w profilach mikrosatelitarnych
i wybranych markerach mitochondrialnego DNA) stodkowodnego gatunku ryby - brzanki (B.
carpathicus) i mechanizmoéw, ktére za nig stoja (przedstawione w autoreferacie jako prace H1 i H2).
Drugi skupia sie na dwdch gatunkach ssakéw: inwazyjnym na terenie Europy drapiezniku jakim jest
szop pracz (Procyon lotor) i jego zmienno$ci genetycznej w gtéwnym uktadzie zgodnosci tkankowej
(H3, H4), oraz na innym ekspansywnym ssaku — dziku (Sus scrofa) (H5); w ostatnim przypadku
ponownie badano zmienno$é zestawu markerdw mikrosatelitarnego DNA. Jako trzeci komponent
cyklu habilitacyjnego przedstawiono do oceny prace o charakterze metodycznym, w ktérej
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zaproponowano poprawke do klasycznego indeksu stosowanego do oceny réznorodnosci
biologicznej (indeks Shannon’a) na poziomie genetyki populacji (H6).

Celem taczacym powyzsze badania wchodzace w sktad osiggniecia ,byto zbadanie mechanizméw
ewolucyjnych ksztattujgcych poziom zmiennosci genetycznej u gatunkéw dokonujacych ekspansji”.

Pojecie gatunkéw dokonujgcych ekspansji zostato zdefiniowane przez Habilitanta w sposéb bardzo
szeroki. W pracach H1 i H2 odnosi sie ono do postglacjalnej rekolonizacji odtwarzajacych sie
systemow rzecznych Wisty, Dniestru i Dunaju w perspektywie tysiecy lat. W pierwszej z prac tytutowa
,réznorodnos$é genetyczna” byta poszukiwana w zmiennosci markeréw mikrosatelitarnego DNA u
kilku populacji brzanki zamieszkujgcych wschodnia czes¢ polskich Karpat. Wykazano (raczej wstepnie,
z uwagi na niewielki obszar poddany prébkowaniu) klinalny spadek zmienno$ci od zachodu na
wschdd, zgodnie z sugerowanym kierunkiem migracji tego gatunku. Hipoteza ta zostata potwierdzona
w kolejnej pracy (H2), w ktérej analize neutralnych markeréw mikrosatelitarnych wzbogacono o trzy
markery adaptacyjne, nalezace do genomu mitochondrialnego. Przedstawiono tam szczegétowq
strukture genetyczna tego gatunku, przypuszczalng lokalizacje refugidw glacjalnych i mozliwe szlaki
ekspansji holocenskiej. Wskazano mechanizmy stojace u podstaw tych scenariuszy, takie jak
kilkakrotne przejscie populacji zatozycielskich przez szyjke od butelki, wyskalowano je w czasie
bezwzglednym metoda zegara molekularnego. Udokumentowano tez zjawisko obnizonej
réznorodnosci na poziomie molekularnym w populacjach kraricowych. Praca ta zostata oparta o
precyzyjny i zaawansowany aparat analityczny. Z pewnos$cig mozna wskaza¢ jej nowatorstwo
polegajgce na zweryfikowaniu istniejgcych i zaproponowaniu nowych hipotez z zakresu filogeografii
niemodelowego gatunku kregowca wodnego.

W badaniach nalezacych do drugiego komponentu dzieta ekspansja gatunkow jest rozumiana jako
gwattowne, liczone zaledwie w dziesigtkach lat, indukowane przez cztowieka epizody inwazji zwierzat
na obce sobie biogeograficznie obszary (szop pracz), lub adoptujace sie do nowych siedlisk (dzik). W
przypadku badan dzika przystosowujgcego sie do siedlisk synantropijnych i $ci$le miejskich (H5)
zmienno$¢ genetyczna jest oceniana ponownie poprzez analize alleli mikrosatelitarnego DNA. Celem
pracy jest wykrycie mechanizmow ksztattujacych strukture genetyczna populacji dzika w okolicach
Krakowa. Posrad kilku rezultatéw warto wskazac ten, ktory odnosi sie do tytutu dzieta
habilitacyjnego. Stwierdzono daleko idacg specyfike i obnizong zmiennos$¢ w badanych loci
mikrosatelitarnych w populacjach pozostajacych pod wzmozong presja cztowieka. W ocenie autora
wynik ten jest zgodny z uniwersalng hipoteza o obnizaniu réznorodnosci genetycznej populacji
zwierzat bedacych w ekspansji, a jednym z mechanizméw, ktéry mégtby byé za to odpowiedzialny
jest modyfikacja behawioru pod wptywem statych interakcji z cztowiekiem. Nie jest jednak
wyjasniony zwigzek mechanizmu behawioralnego z poziomem zmiennosci nieadaptacyjnego regionu
DNA (ani w publikacji ani w autoreferecie), przez co ta odwaznie postawiona teza wydaje sie nieco
spekulatywna.

Badania inwazji pétnocnoamerykanskiego szopa pracza introdukowanego na terenach Europy
koncertujg sie na poszukiwaniu réznic w poziomach zmiennosci genetycznej w adaptacyjnym
obszarze DNA (prace H3 i H4), chociaz badania mikrosatelitarnego DNA byty rowniez
przeprowadzone jako punkt odniesienia (H4). Specyfika profili mikrosatelitarnych populacji
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autochtonicznych i inwazyjnych szopa pracza byta jednak juz wczedniej rozeznana, a prezentowane
badania tylko je potwierdzity i uzupetnity. W odniesieniu do rodziny genéw MHC autorzy zastosowali
metodyke sekwencjonowania wysokoprzeputsowego. W pracy H3, przy zastosowaniu technologii
Illumina analizie poddano fragment egzonu, ktéry koduje aminokwasy odpowiedzialne za
rozpoznawanie antygendw. Stwierdzono w nim wyraZznie mniejszg liczbe alleli u populacji
dokonujgcych inwazji w Europie niz w populacjach natywnych. Zaobserwowano tez zmiennos¢
klinalng ze spadajgcym bogactwem allelicznym w gradiencie zachdd-wschdéd, co odzwierciedla
kierunek wspotczesnej inwazji szopa pracza w Europie i odpowiada wczesniejszym obserwacjom na
poziomie markeréw neutralnych (mikrosatelitarnych). Analiza polimorfizméw pojedynczych
nukleotyddw (SNP) wykazata jednak, ze zmienno$¢ na tym poziomie jest poréwnywalna migdzy
populacjami. Doprowadzito to autoréw pracy do bardzo ciekawej konkluzji o wybiérczym
zachowywaniu alleli o duzym zréznicowaniu sekwencji w populacjach szopdw pochodzacych z
introdukcji. Wniosek ten zostat poparty poprzez skonstruowanie odpowiedniego modelu
matematycznego. W pracy H4 badano geny odpornosci wrodzonej, ktora jest pierwszg linig obrony
jeszcze przed wyksztatceniem odpornosci nabytej. W tym celu uzyskano najpierw transkryptom szopa
pracza, a hastepnie, w celu masowego sekwencjonowania polimorfizméw pojedynczych nukleotydéw
(SNP) zastosowano nowatorska technologie molecular inversion probes, ktérej poddano osobniki
jednej populacji autochtonicznej i dwdch wywodzacych sie z introdukcji. Celem projektu byto
okreslenie jak zmienia sie presja doboru naturalnego w nowym zasiegu gatunku. Poprzez wyliczenie
szeregu indeksdw wykazano, ze w badanym genie zmiennosé alleli i SNP jest nizsza w populacjach
zatozycielskich w obszarach nowych niz w ustabilizowanych populacjach autochtonicznych. Dzigki
zastosowaniu odpowiedniego oprogramowania (PopGenome) Habilitant otworzyt sobie mozliwos¢
badania proporcji miejsc synonimowych i niesynonimowych w badanych genach. Pozwolito to
stwierdzi¢ utrate zmiennosci zwtaszcza w miejscach synonimowych w populacjach dokonujacych
inwazji. Wynik ten prowadzi autorow pracy do wniosku o dziataniu doboru naturalnego,
utrzymujacego funkcjonalng zmiennos¢ genetyczna, przy utracie zmiennosci neutralnej, jaka
dokonuje sie poprzez powtarzajace sie dziatanie efektu zatozyciela i nastepujacego po nim dryfu
genetycznego. Dalsze analizy wskazujg na dziatanie doboru réwnowazacego w populacjach
inwazyjnych. Nowatorskie techniki sekwencjonowania catego genomu w potaczeniu z
zaawansowanymi metodami analitycznymi jakie zostaty uzyte w badaniach dotyczacych szopa pracza
pozwolity autorom na sformutowanie nowych hipotez, ktére otwieraja dyskurs naukowy jaki
zapewne bedzie miat miejsce w najblizszych latach.

Publikacja stanowigca trzeci komponent nie odnosi sie bezposrednio do tytutowej zmiennosci
genetycznej u organizméw w ekspansji (H6). Jej cel i utylitarne zastosowanie sg jednak na tyle
uniwersalne, ze Habilitant zdecydowat sie wtaczy¢ jg do cyklu stanowigcego dzieto naukowe. Praca
teoretyczna jaka wykonat w tym przypadku dr M.K. Konopiriski zaowocowata propozycja modyfikacji
matematycznego sposobu szacowania poziomu zréznicowania genetycznego na poziomie alleli, z
zastosowaniem wskaznika Shannon’a. Zaprogramowanie odpowiednich algorytmoéw redukujgcych
wrazliwo$é tego wskaznika na wielko$¢ proby, to budzaca szacunek zastuga Autora. W publikaciji tej



WYDZIAL NAUK BIOLOGICZNYCH

MUZEUM PRZYRODNICZE
ul. H. Sienkiewicza 21
50-335 Wroctaw

tel. +48 71375 41 45

mp@uwr.edu.pllmuzeum-przyrodnicze.uni.wroc.pl

Habilitant udowadnia jak dogtebnie rozumie zjawiska decydujgce o zmiennosci na poziomie
molekularnym i jak szczegdétowo zna metodyke ich oceny, w tym jej mankamenty.

Lektura wyzej wymienionych artykutéw pozwala na wskazanie oryginalnego rozwigzania problemu
naukowego co najmniej trzykrotnie — kazdorazowo w poszczegdlnych komponentach dzieta.
Tytutowe ,,mechanizmy ewolucyjne ksztattujace réznorodnos¢ genetyczng gatunkéw w procesie
ekspansji” nie zostaty niestety wymienione i uwypuklone przez Habilitanta w podsumowaniu
autoreferatu, ale dajg sie wytuskac jako konkluzje poszczegdinych prac cyklu. Nalezg do nich zjawiska
o naturze stochastycznej: dryf genetyczny, efekt zatozyciela, izolacja przez nieciagtosé warunkow
siedliskowych oraz o naturze adaptacyjnej: dobdr réwnowazacy, behawioralny mechanizm izolacji
przestrzennej gatunku w strukturze metapopulacji. Badania Habilitanta pozytywnie weryfikuja znang
wczesniej hipoteze o obnizonej roznorodnosci genetycznej u organizmow dokonujgcych ekspansje.
Jako novum w nauce wskazujg tez bardzo interesujacy mechanizm utrzymywania wysokiego poziomu
zmiennosci pojedynczych alleli rodziny gendw gtéwnego kompleksu zgodnosci tkankowej na
poziomie SNP u gatunku inwazyjnego.

Zgodnie z rekomendacja Rady Doskonatosci Naukowej ,istnienie cyklu zaktada co do zasady
$wiadomos¢ jego tworzenia”. W rozpatrywanym przypadku nie sposéb jednoznacznie stwierdzi¢, ze
juz w pierwszych latach obecnego stulecia, kiedy dr M.K. Konopinski podejmowat badania nad
zmiennoscig genetyczng brzanki, miat on $wiadomos$¢ tworzenia dzieta, ktére dzisiaj stanowi cykl
habilitacyjny. Niezaleznie od tego, dtugoletnia wiernos¢ problematyce badawczej skupionej wokot
tzw. ekologii molekularnej pozwolita mu znalez¢ wspdlny mianownik dla ocenianych prac. Ich wptyw
na rozwdj nauk biologicznych jest niepodwazalny, a uzasadnienie ich pofgczenia w cykl tematyczny
przekonujace.

Moja ocena tej czesci wniosku habilitacyjnego jest bardzo wysoka.

Ocena istotnej aktywnosci naukowej

Publikacje

W dorobku Habilitanta znajduje sie sze$¢ rozdziatéw w publikacjach ksigzkowych wydanych w jezyku
polskim (w tym jeden po doktoracie); w pieciu z nich jest on jedynym autorem. Osiemnascie
artykutéw opublikowanych zostato w czasopismach odnotowanych w bazie JCR Thomson Reuters
(tacznie z pracami zaliczonymi do cyklu habilitacyjnego).

W dokumentacji przestanej przez Habilitanta brakuje jednej pracy, ktora ukazata sie w kwietniu br., w
okresie, kiedy wniosek o nadanie stopnia haukowego doktora habilitowanego byt juz procedowany.
Celem uzupetnienia ocenianej dokumentacji zamieszczam ponizej podstawowe dane tej publikacji:

Berezowska-Cnota, T., Konopinski, M. K., Barton, K., Bautista, C., Revilla, E., Naves, J., Biedrzycka, A.,
Fedyn, H., Ferndndez, N., Jastrzebski, T., Pirga, B., Viota, M., Wojtas, Z., & Selva, N. (2023).
Individuality matters in human-wildlife conflicts: Patterns and fraction of damage-making brown
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bears in the north-eastern Carpathians. Journal of Applied Ecology, 60(6), 1127-1138.
https://doi.org/10.1111/1365-2664.14388; IF (2019) = 4.929

Zgodnie z informacjq podang przez redakcje czasopisma M.K. Konopiriski byt odpowiedzialny za czesc¢
genetyczng metodyki, przeprowadzit tez czes¢ analiz i uczestniczyt w pisaniu manuskryptu. Jego udziat
byt réwny udziatowi trzeciego autora.

W trzech publikacjach z JCR Habilitant jest jedynym autorem, pozostate sg wspétautorskie: w szesciu
z nich jest autorem pierwszym. Artykuly s3 opublikowane w czasopismach wiodacych w dziedzinie
nauk biologicznych o IF od 1,404 (Journal of Fish Biology w roku 2007) do 8.678 (Molecular Ecology
Resources w roku 2023); taczny IF=63,531 - liczony zgodnie z rokiem publikacji. Liczba publikacji nie
jest bardzo wysoka, zwazywszy ze Habilitant jest wieloletnim pracownikiem Polskiej Akademii Nauk i
nie jest tam obcigzony obowigzkami dydaktycznymi. Jednak wysoka jakos¢ czasopism, w ktdrych
umieszcza on wyniki swoich badan rekompensuje ten niedostatek. Ponadto s3 to prace
nietuzinkowe, stanowiace efekt duzych projektéw, zwykle wspartych finansami grantowymi. Dorobek
uzupetniony jest o szeé¢ prac opublikowanych w wydawnictwach bez IF. Na uwage zastuguje tez piec
ekspertyz, w tym dwie wykonane na zlecenie zagranicznej jednostki naukowe;.

W catosci dorobku publikacyjnego Habilitanta mozna zaobserwowac kilka nurtéw bedacych domeng
ekologii molekularnej. Dominuje genetyka konserwatorska — praktyka i teoria, sporo miejsca zajmuje
ekologia ewolucyjna, a takze zagadnienie hybrydyzacji miedzygatunkowej oraz metodyka analizy
pojedynczych markeréw molekularnych DNA i calych genoméw. Jedli chodzi o badane grupy
systematyczne, to najwiecej prac Habilitant poswiecit ssakom. Poza wspomnianym dzikiem i szopem
praczem badat tez zespotowo zmiennos$¢ genetyczna rysia, wilka, susta peretkowanego, kota
domowego i nied2wiedzia brunatnego. Badania struktury genetycznej drapieznych ssakéw wywarty
znaczacy oddzwiek w nauce. Do dzisiaj sg one do$¢ intensywnie cytowane, osiggajac liczby od 24 do
54 (nie liczac pracy wydanej w biezagcym roku). Praca o susle peretkowanym doczekata sig 22
cytowan. Trzy znaczace prace dotyczace genetyki konserwatorskiej i ekologii ewolucyjnej podwiecit
motylom z rodzaju Parnassius. ledna z nich, opublikowana w Molecular Ecology (2008; [F=5.325)
zebrata do dzisiaj 71 cytowan. Po zamknieciu badan nad brzankg i brzana Habilitant powrdcit jeszcze
raz do badan hybrydyzacji u ryb opisujac naturalne mieszarice ptoci i leszcza z zastosowaniem metod
taksonomii integratywnej. Praca bedgca efektem tych badan (Journal of Fish Biology, 2018) zostata
zacytowana 8 razy. Temat hybrydyzacji poruszyt tez opracowujgc molekularne metody identyfikacji
mieszaficdw psa domowego i wilka. Praca ta, opublikowana w Evolutionary Applications w roku 2018
(IF= 5.038) znalazta licznych odbiorcéw — zacytowano jg az 43 razy. Odmienne zagadnienia, ale wcigz
osadzone w badaniach zmiennosci genetycznej Habilitant badat wraz z pracownikami Katedry
Immunologii Collegium Medicum UJ. Dotyczyly one mechanizméw powstawania stanu zapalnego
oraz jego roli w systemie odpornosciowym myszy. Dwie wspdtautorskie prace z tego zakresu zostaty
dostrzezone w $rodowisku naukowym (cytowane 5 i 31 razy). Dojrzato$¢ naukowa Habilitanta
widoczna jest szczegdlnie w jego pracach metodycznych, opartych o symulacje komputerowe
programowane w $rodowisku R. Jedna z nich zostata wigczona do cyklu habilitacyjnego i oméwiona
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powyzej, druga — opublikowana zostata w biezacym roku, w prestizowym czasopismie Molecular
Ecology Resources (IF=8.678). Wprowadza ona korekte do procedur obliczeniowych estymatora
zréznicowania nukleotydowego w badaniach genomicznych i nalezy oczekiwaé, ze spotka sie z
podobnie wysokim zainteresowaniem co poprawka wprowadzona do szacowania indeksu Shannon’a,
zwilaszcza ze juz raz zostata zacytowana (w kontekscie polemicznym). Nalezy zwrdcic tez uwage na
dwie prace opublikowane w Chrorimy Przyrode Ojczystg w roku 2021, poniewaz tg droga Habilitant
przekazuje specjalistyczng wiedze naukowa do bardziej generalnego odbiorcy.

Catoé¢ dorobku publikacyjnego pokazuje znakomite opanowanie warsztatu ekologa molekularnego
przez Habilitanta. Nie moze uj$¢ uwadze jego staty rozwdj i podazanie za niestychanie dynamicznym
postepem w technologii stuzgcej badaniom laboratoryjnym DNA i coraz bardziej wyrafinowanymi
metodami analitycznymi, ktérych opanowanie jest niezbedne do prawidtowej interpretacji wynikow.

Kierowanie projektami i rola wykonawcy w projektach

Umiejetnosci w zakresie prowadzenia laboratorium genetyki populacyjnej oraz opanowanie aparatu
metodycznego z zakresu ekologii populacji, filogenetyki, biostatystyki i biocybernetyki czynig z
Habilitanta cennym cztonkiem kazdego zespotu projektowego, w ktérych byt zatrudniony. Petnit on
role wykonawcy w 9 grantach krajowych, a aktualnie realizuje jeden projekt miedzynarodowy: 2018-
2023, COST Action CA18134 - Genomic Biodiversity Knowledge for Resilient Ecosystems (G-BIKE).
Trzykrotnie sam byt kierownikiem krajowych projektow: w latach 1999-2001 prowadzit
niskobudzetowy grant KBN nr 6P04F 044 17: "Polimorfizm genetyczny polskich populacji rysia
europejskiego (Lynx lynx)". Nastepnie, w latach 2004-2007 grant KBN nr 2 PO4F 019 27: "Analiza
struktury przestrzennej oraz pokrewienstwa w zwartej populacji wilka w polskich Karpatach”.
Ostatni projekt, ktory prowadzit w roli kierownika byt przyznany na lata 2008-2012: grant MNiSW nr
N N304 229035 "Wptyw postglacjalnej ekspansji na rozmieszczenie zmiennosci genetycznej brzanki,
Barbus carpathicus Kotlik et al., 2002 w Karpatach". Ostatni z wymienionych projektéw zakonczyt sie
publikacjg dwdch artykutéw zaliczonych do cyklu habilitacyjnego. Nie jest jasne czy dwa projekty z
poczatku obecnego stulecia zostaty formalnie rozliczone publikacjami, niemniej jednak oba z
wymienionych tu tematéw majg swoje odzwierciedlenie w korespondujacych z nimi znakomitymi
publikacjami, ktére pojawity sie kilka lat po zakoriczeniu okreséw finansowania (omdwione powyzej).
Nie ulega watpliwosci, ze Habilitant w trakcie swojej kariery naukowej wykazat sig umiejetnoscia
zdobywania érodkéw grantowych na swoje badania i kierowania projektami. Udowodnit tez wysokie
kwalifikacje do pracy zespotowe;j.

Referaty na konferencjach

Dr Maciej K. Konopiriski opublikowat dziewie¢ wspétautorskich komunikatéw konferencyjnych przed
uzyskaniem stopnia naukowego doktora i osiem po nim; w o$miu z nich jest pierwszym autorem.
Przedstawiona dokumentacja pozawala ustali¢, ze wiekszos$¢ z doniesien (14) byto prezentacjami
posterowymi. Mozna stwierdzi¢, ze na tym polu dorobek Habilitanta jest satysfakcjonujacy.
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Podsumowujqgc tq czes¢ wniosku habilitacyjnego, moja ocena jest jednoznacznie pozytywna.
Ocena osiagnieé¢ dydaktycznych, organizacyjnych oraz popularyzujacych nauke

Jako naukowiec zatrudniony gtéwnie w instytucie badawczym PAN, dr M.K. Konopinski nie miat wielu
okazji do prowadzenia regularnej dydaktyki akademickiej, ale mimo tego prowadzit nieliczne wykfady
i zajecia edukacyjne dla studentéw UJ, a takze zaawansowane kursy (w jezyku angielskim) dla
doktorantéw w Studium Doktoranckim Nauk Przyrodniczych Polskiej Akademii Nauk w Krakowie.
Sprawowat tez pomocniczg opieke naukowg nad kilkoma studentami wykonujgacymi prace
dyplomowe w Instytucie Ochrony Przyrody PAN. Dorobek popularyzatorski stanowia wspomniane
wyie]j dwie prace opublikowane w Chrofimy Przyrode Ojczystg i kilkakrotnie prowadzone wyktady o
réznorodnosci genetycznej dla ucznidw szkot i cztonkow kot towieckich. Po stronie dorobku
organizacyjnego najwazniejszym osiggnieciem Habilitanta wydaje sig zatozenie preznego
laboratorium genetyki populacji w 10P PAN w Krakowie i kierowanie nim.

Aktywno$é naukowa w innych jednostkach naukowych i wspétpraca miedzynarodowa

Jak wynika z dokumentacji przygotowanej przez Habilitantka, na polu wspdtpracy zagranicznej
zanotowat on pewne sukcesy. Na poczatku swojej kariery naukowej odbyt pétroczny staz w ramach
Marie Curie Fellowship na Universitat de Barcelona na wydziale Genetyki, Mikrobiologii i Statystyki,
ktéry pozwolit mu zdobyé know-how pracy laboratorium genetycznego. Publikacja gtéwnych tez
dysertacji doktorskiej zostata zrealizowana we wspétpracy z badaczami z Wioch., W badania brzanki
zaangazowani byli naukowcy z Czeskiej i ze Stowackiej Akademii Nauk. Habilitant prowadzit badania
nad populacja wilka we wspétpracy z Senckenberg Museum fir Naturkunde, Gorlitz (Niemcy) oraz z
Forschungsinstitut Senckenberg w Gelnhausen (Niemcy) nad wykorzystaniem mikrochipow w
identyfikacji osobniczej niedzwiedzi. W dalszych kilku publikacjach dajg sie zauwazy¢ wspétautorzy
afiliowani w zagranicznych os$rodkach naukowych. Od 2019 roku jest uczestnikiem projektu COST
(CA18134 - Genomic Biodiversity Knowledge for Resilient Ecosystems).

Najwazniejszg polska instytucja, z ktdrg dr M.K. Konopirski wspétpracowat na polu naukowym jest
Collegium Medicum UJ. W efekcie tej wspotpracy powstaty dwie znaczace publikacje dotyczace
systemu odpornosciowego u myszy.

Podsumowujqgc ocene tej czesci dorobku, podobnie jak w poprzedniej skladowej, jest ona pozytywna.
Konkluzja koricowa

Podsumowujac stwierdzam, ze przedstawione mi do oceny osiggnigcia naukowe wskazujg na ich
istotny i oryginalny wktad w rozwéj dyscypliny naukowej — biologia, poprzez spéjne przedstawienie
mechanizméw ewolucyjnych majacych wptyw na zréznicowanie genetyczne wybranych organizméw
w ekspansji. Uwazam ze Habilitant zaprezentowat sig jako samodzielny i kompetentny specjalista,
ktéry znakomicie opanowat warsztat ekologa molekularnego. Uzyskane przez niego oryginalne wyniki
badar majg charakter novum naukowego i sg zrédtem rzetelnej informacji dla innych badaczy.
Wysoko oceniam tez pozostaty dorobek oraz dziatalnosé organizacyjng i dydaktyczna, w tym
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zwtaszcza aktywno$é w pozyskiwaniu i wykonywaniu grantéw. Stwierdzam, ze dr Maciej K.
Konopiriski spetnia wymagania stawiane habilitantom i okres$lone przepisami ustawy z dnia 20 lipca
2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. 2 2022 r. poz. 574, z pdin. zm.). Wnosze do
Rady Dyscypliny Naukowej Nauki Biologiczne Uniwersytetu t6dzkiego o nadanie doktorowi
Maciejowi K. Konopiniskiemu stopnia doktora habilitowanego w dyscyplinie nauki biologiczne.




