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Ocena osiggnie¢ Pana dr. Tomasza Mamosa w postepowaniu w sprawie nadania stopnia
doktora habilitowanego w dyscyplinie nauki biologiczne

1. Podstawa formalna recenzji

Podstawe formalng do sporzadzenia niniejszej recenzji stanowi decyzja Komisji Uniwersytetu
tédzkiego ds. stopni naukowych w dyscyplinie nauki biologiczne na podstawie art. 221 ust. 5 Ustawy z
dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2018 r. poz. 1668 ze zm.), podjeta
w dniu 25 kwietnia 2023 r. o powofaniu mnie na Recenzenta w postepowaniu habilitacyjnym dr.
Tomasza Mamosa z Katedry Zoologii Bezkregowcéw i Hydrobiologii Wydziatu Biologii i Ochrony
Srodowiska Uniwersytetu tédzkiego, wszczetym w dniu 18 stycznia 2023 r. przez Rade Doskonatosci
Naukowej. Postepowanie o nadanie stopnia doktora habilitowanego odbywa sie na podstawie art. 221
ust. 5 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2018 r. poz. 1668
ze zm.).

Recenzja zostata przygotowana na podstawie otrzymanej dokumentacji sktadajacej sie z autoreferatu
(zat. 2), wykazu osiggnie¢ naukowych albo artystycznych, stanowigcych znaczny wktad w rozwdj
okreslonej dyscypliny (zat. 3), oswiadczen wspétautoréw o ich wktadzie w publikacje sktadajgce sie na
osiggniecie habilitacyjne (zat. 4) oraz zbioru siedmiu prac sktadajgcych sie na osiggniecie habilitacyjne,

2. Sylwetka Kandydata

Pan dr Tomasz Mamos ukonczyt studia magisterskie w 2009 r. w Katedrze Zoologii Bezkregowcéw
i Hydrobiologii (KZBiH) na Uniwersytecie tddzkim. Szes$¢ lat pdzniej, w 2015 r., w tej samej jednostce
uzyskat stopien doktora nauk biologicznych w zakresie biologii na podstawie rozprawy doktorskiej pt.
»Phylogeography and cryptic diversity of Gammarus balcanicus Schaferna, 1922 in Europe”, ktdrej
promotorem byt prof. dr hab. Michat Grabowski z KZBiH, a promotorem pomocniczym dr Remi
Wattier, Equipe Ecologie Evolutive, Biogeosciences, Universite de Bourgogne. Tematyka pracy
doktorskiej byta rozwinieciem zagadnienn podjetych w pracy magisterskiej i dotyczyta tego samego
kietza, G. balcanicus.
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Od pazdziernika 2016 r. Pan dr Tomasz Mamos jest zatrudniony na etacie adiunkta w KZBiH. W tym
czasie odbyt krétkie wizyty w osrodkach naukowych w Portugalii i Francji, dwie szesciotygodniowe
wizyty w Szwajcarii i roczny staz podoktorski na Uniwersytecie w Bazylei, Szwajcaria, w ramach grantu
z programu imienia Bekkera finansowanego przez Narodowa Agencje Wymiany Akademickiej (NAVA).

3. Ocena osiggniecia habilitacyjnego

Jako osiggniecie habilitacyjne Pan dr Tomasz Mamos wskazuje cykl siedmiu oryginalnych artykutéw
opublikowanych w latach 2017-2021 w czasopismach z listy JCR o wysokim wspétczynniku
oddziatywania (IF). W dniu sktadania wniosku ich tgczny 5-letni IF wynosit 33,007. Wszystkie prace sg
wieloautorskie i zawierajg oswiadczenia wspotautoréw o ich wktadzie w powstanie publikacji. W trzech
publikacjach (Mamos et al. 2021a, b, c) Habilitant jest pierwszym i wiodgcym autorem, jedna praca
jest dwuautorska (Jazdzewska & Mamos, 2019), w pozostatych trzech (Grabowski et al., 2017;
Sworobowicz et al. 2020; Wattier et al., 2020) jest drugim lub ostatnim autorem, co wskazuje na jego
znaczacy udziat w powstaniu tych publikacji; to, ze zaplanowat, wykonat i interpretowat analizy
filogenetyczne, delimitacji gatunkdw, demograficzne i in. na podstawie danych molekularnych jest
réowniez odzwierciedlone w oswiadczeniach wspétautoréw. Znaczacy wkiad dr. Tomasza Mamosa w
powstanie prac sktadajgcych sie na osiggniecie habilitacyjne jest jednoznaczny i nie budzi zastrzezen.

Prace te zostaly wskazane pod wspdlnym tytutem: ,Filogeneza, filogeografia i réznorodnosé
molekularna wybranych grup bezkregowcow”. Jest to temat bardzo ogdlny, przez co autoreferat jest
miejscami niespdjny, czesto Autor odnosi sie do szczegétdw zawartych w poszczegdinych publikacjach,
zamiast przedstawi¢ uzyskane wyniki na tle tego co byto wiadomo o.réznorodnosci gatunkowej,
biogeografii i historii ewolucyjnej badanych skorupiakéw i $limakéw. Rozumiem, ze to podejscie
zostato podyktowane strukturg autorstwa publikacji sktadajacych sie na osiggniecie, ktéra z kolei
okreslita strukture omodwienia rezultatow w autoreferacie. Habilitant jest pierwszym i wyraznie
wiodgcym autorem w trzech artykutach, ktére dotycza zréznicowanej tematyki: wptywu zlodowacen
na réznorodnosé w kompleksie G. balcanicus, analizy genomdéw mitochondrialnych Gammaroidea oraz
filogenezy rodziny Slimakow (swidrzykéw). Autor omawia powyzsze tematy w trzech czesciach, ktdre
ogodlnie dotycza (1) réznorodnosci gatunkowej i struktury genetycznej populacji Amphipoda w duzej
skali geégraficznej, (2) wptywu zlodowacen na historie ewolucyjng kietzy (te dwa cele, z wigczeniem
filogenezy Gammaridae wystarczytyby w mojej opinii na zwarte tematycznie osiggniecie habilitacyjne
dotyczace Crustacea) oraz (3) filogenezy, w tym swidrzykdw, ktdéra to praca w mojej opinii wychodzi
poza zwarty cykl tematyczny osiggniecia. Numeracja prac sktadajacych sie na osiggniecie wprowadza
dodatkowe zamieszanie, gdyz nie do korica jest zgodna z trzema wymienionymi zagadnieniami (bo np.
nalezatoby zacza¢ od omdwienia wptywu zlodowacen), ani z datg ukazania sie publikacji. Wykaz
osiggnie¢ naukowych tez jest niepetny, brakuje wykazu ekspedyciji, petnej listy grantéw (np. NAVA i
grantéw konferencyjnych, o ktérych jest mowa w autoreferacie), numeréw grantéw, niektére dane
bibliograficzne s3 niepetne lub btedne, brakuje odniesier do stron instytucji/projektéw czy baz danych.
Takie przedstawienie osiggniecia i dorobku utrudnia jego ocene, ale nie wpltywa na jego obiektywng
wysokg jakosé, ktdrg staram sie wykazaé ponizej.



Watek dotyczacy rozpoznania i opisania molekularnej zmiennosci skorupiakéw obunogich
(Amphipoda) w réznej skali geograficznej, przewijajacy sie przez cztery artykuly (Grabowski et al.,
2017; Jazdzewska & Mamos, 2019; Wattier et al., 2020; Mamos et al. 2021a) jest najbardziej
rozbudowang czescig osiggniécia, zapewne dlatego, ze stanowi kontynuacje gtéwnego nurtu badan
Kandydata, czyli wykorzystania markeréw DNA w delimitacji gatunkéw skorupiakéw. Stosujac markery
mtDNA (fragmentu genu podjednostki | oksydazy cytochromu c, COI, i fragment genu 16S rRNA)
i zaawansowane metody statystyczne Habilitant wykazat istnienie trzech nowych dla wiedzy gatunkéw
w endemicznym kompleksie gatunkéw kietzy w Jeziorze Ochrydzkim (Grabowski et al., 2017). W tej
pracy dane mtDNA nie zostaty wsparte sekwencjonowaniem markera jagdrowego, co przy dos¢ niskich
wartosciach dystansu miedzy sekwencjami COI i 16S, mogtoby dodatkowo wesprzeé¢ hipoteze o
nowych gatunkach. Ten sam zestaw markeréw i podobne metody zostaly zastosowane przez
Habilitanta do rozpoznania bogactwa gatunkowego gtebinowych obunogéw pétnocno-zachodniego
Pacyfiku (Jazdzewska & Mamos, 2019; praca jest dwuautorska i w taki sposéb powinna by¢ cytowana
w autoreferacie). Jest to solidne badanie wykonane na prébie ponad 1000 osobnikéw
reprezentujgcych ponad 30 rodzin odtowionych w Rowie Kurylsko-Kamczackim. Chociaz tylko z potowy
z nich uzyskano sekwencje DNA, to nadal stanowi to duzg prébe Amphipoda (uzyskano sekwencje DNA
dla 74/76 zidentyfikowanych morfogatunkéw). Autorom udato sie przypasowaé wiele molekularnych
operacyjnych jednostek taksonomicznych (MOTU) do gatunkéw lub rodzajéw, tworzac w ten sposéb
biblioteke sekwencji referencyjnych dla tych taksonéw. Szkoda, ze nie wykorzystali tych informacji w
abstrakcie i podsumowaniu publikacji; przyktadowo stwierdzenie, ze réw nie stanowi bariery ,dla
przeptywu gendw dla niektérych gatunkéw” mogtoby niesé wiecej informacji, gdyby te gatunki/rodzaje
wymieniono. Mimo, Ze autorzy dostrzegli niezgodnosci w danych COI i morfogatunkach, z ktérych te
dane pozyskano, jednak nie wigczyli do analiz dodatkowego markera jgdrowego DNA.

Hipoteze o duzej zmiennosci kryptycznej skorupiakdéw wspierajg wyniki uzyskane dla modelowego
kietza Gammarus fossarum (Wattier et al., 2020), gdzie probkowanie duzego obszaru Europy wykazato
co najmniej 80 MOTU na poziomie gatunku. Nalezy zwrdci¢ uwage, ze uzyskane w tej pracy wyniki
analizy ,barcoding-gap” (ABGD), poprzez brak typowej przerwy w dystansach pomiedzy haplotypami
sugerujg potencjalng hybrydyzacje lub introgresje mtDNA w niektérych gatunkach. By¢ moze
hybrydyzacja dotyczy wielu MOTU, skoro sugerowana przerwa w dystansach jest duzo powyzej
znalezionych ok. 4% dla gatunkdéw opisanych jako nowe réwniez na podstawie danych morfologicznych
(Grabowski et al., 2017).

Najnowsza publikacja wskazana przez Habilitanta w tym watku dotyczy doktadnie tego problemu —
niewyraznych granic gatunkdw w kompleksie G. balcanicus (Mamos et al. 2021a), a wiec w grupie, od
ktérej Pan dr Tomasz Mamos zaczat swoje badania. Praca ta przynosi opis nowego gatunku G. stasiuki
sp. nov. i redeskrypcje G. tatrensis (S. Karaman, 1931). Wyniki zdajg sie nie potwierdzaé niewyraznych
granic zawartych w tytule w odniesieniu do tych dwdch gatunkdéw — oba tworzg wyraznie odrebne
klady, a sekwencje 28S rDNA potwierdzaja wyniki mtDNA (zdaniem autoréw, bo ten wynik nie jest
W pracy wyraznie przedstawiony; co wiecej dane z 28S rDNA wspierajg hipoteze o trzech gatunkach
wramach G. tatrensis). Podobnie nie jest jasno przedstawiony wynik ,niezgodnosci” danych
mtDNA/28S rDNA z danymi z genéw czynnika elongacyjnego EF1-alfa i histonu H3. Sieci ,,haplotypow”
genow kodowanych jadrowo nie maja sensu, poniewaz s to allele, ktére ewoluujg i dziedziczg sig
w zupetnie inny sposéb niz haplotypy genoméw organellowych. Z kolei autorzy nie przedstawiaja sieci
haplotypéw dla mtDNA, ktére powinny sie zerwa¢ w przypadku réznych gatunkéw (gdyby zastosowaé
TCA). Hipoteza, ze dwa wysoce konserwatywne geny (EF1-alfa i H3) bedg odzwierciedla¢ zmiennos¢
populacyjng w ramach gatunku ma stabe podstawy molekularne i ten wynik nie powinien by¢



traktowany, jako dowdd na introgresje czy hybrydyzacje. Mimo tych kilku uwag, ktére powinny sie
znaleZ¢ raczej w recenzji na etapie wystania manuskryptu do czasopisma, uwazam, ze uzyskane
rezultaty sg wartosciowe i wnoszg istotne informacje do wiedzy na temat réznorodnosci i ewolucji
kompleksu G. balcanicus.

Podsumowujgc wszystkie wyniki dotyczace tego watku osiggniecia habilitacyjnego nalezy podkreslic,
Ze stanowig one obszerny i istotny wktad do wiedzy na temat réznorodnosci gatunkowej skorupiakéw
w szerokiej skali geograficznej. Wskazujg na ich szybkie tempo specjacji, ale réwniez trwatos¢
morfogatunkow, ukazujg drogi ekspansji i ujawniajg nierozpoznane dotad bogactwo gatunkowe. Ta
czes$¢ osiggniecia réwniez dobrze ilustruje rozwdj naukowy Habilitanta, co uwidacznia sie w stawianiu
coraz trudniejszych pytan badawczych. W poszukiwaniu odpowiedzi na te pytania Habilitant stosowat
liczne nowoczesne narzedzia bioinformatyczne, a do analiz stopniowo wigczat nowe dane
molekularne.

Drugi watek badan skfadajgcych sie na osiggniecie habilitacyjne dotyczy okreslenia wptywu
zlodowacen plejstocenskich na historie ewolucyjng i demograficzng kietzy z rodzaju Gammarus
(Amphipoda, Gammaridae) oraz osliczek z rodzaju Asellus (Isopoda, Asellidae) w Europie i zostat
przedstawiony w dwdch publikacjach z 2021 i 2020 r. (Mamos et al. 2021, Sworobowicz et al. 2020).
Habilitant wykazat, ze dywergencja badanych linii kietza siega miocenu, co oznacza, ze wiele populacji
z grupy G. balcanicus przetrwato plejstocenskie zlodowacenia w refugiach kryptycznych, a wzrost
tempa ich dywersyfikacji w plejstocenie sugeruje, ze zlodowacenie byto sita napedowa specjacji tych
kietzy (Mamos et al. 2021a). Podobnie w przypadku innego stodkowodnego skorupiaka, o$liczki,
Kandydat udowodnit, ze w czasie zlodowacenia plejstocenskiego rozlegte jeziora peryglacjalne na
przedpolach lodowca stworzyty temu skorupiakowi dogodne warunki do zycia i dyspersji. W przypadku
osliczki, zlodowacenie nie wptyneto na obnizenie poziomu réznorodnosci genetycznej w lokalnych
populacjach, a analiza zmiennosci genetycznej ujawnita mtodszg linie ewolucyjng zasiedlajacy jeziora
proglacjalne (Sworobowicz et al. 2020). Wyniki te maja duze znaczenie dla zrozumienia ewolucji
stodkowodnych bezkregowcow.

Trzeci watek badan skiadajacych sie na osiggniecie habilitacyjne dotyczyt ustalenia relacji
filogenetycznych, z wykorzystaniem danych wielogenowych, u skorupiakéw z nadrodziny
Gammaroidea (Amphipoda) oraz slimakéw z rodziny Clausiliidae (Gastropoda) (Mamos et al., 2021b;
Mamos et al.,, 2021c). Praca dotyczaca filogenezy Gammaroidea na podstawie genoméw
mitochondrialnych (Mamos et al., 2021b) wpisuje sie w gtéwny nurt zainteresowann badawczych
Kandydata, czyli réznorodnosci i ewolucji skorupiakéw. Praca dostarcza sze$¢ zsekwencjonowanych de
novo genoméw mitochondrialnych dla czterech gatunkéw inwazyjnych (trzy dla Dikerogammarus
villosus, po jednym dla D. haemobaphes i D. bispinosus oraz niemal caly genom dla Pontogammarus
robustoides) oraz 13 kolejnych genoméw Gammaroidea, ktére zostaly ztozone z surowych danych
dostepnych w GenBank. W trakcie tych badan Habilitant odkryt rearanzacje w mtDNA dotyczaca
lokalizacji pary genéw tRNA, ktéra okazata sie charakterystyczng cechg rodziny Pontogammaridae
i siostrzanego do niej rodzaju Homoeogammarus, zaliczanego dotychczas do rodziny Gammaridae.
Kandydat stusznie wnioskuje, ze ten wynik wskazuje na potrzebe wyznaczenia nowych granic rodziny
Pontogammaridae. Natomiast z ostroznoscig podchodzitabym do daleko idacych interpretacji drzewa
Gammaroidea skonstruowanego na podstawie genoméw mitochondrialnych, poniewaz najstarsze
dywergencje w wiekszosci nie sg tam wystarczajgco wsparte statystycznie. Nie zmienia to faktu, ze ta
praca przynosi duzo nowych danych i cenne wskazéwki co do kierunkéw dalszych badar filogenezy
nadrodziny. Przeprowadzona przez Habilitanta analiza filogenetyczna $widrzykéw z podrodziny
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Phaedusinae (Mamos et al., 2021c), wykonana na podstawie danych z dwdéch markeréw
mitochondrialnych (COI i 16S) oraz pieciu markeréw jagdrowych (28S, ITS1, ITS2, H3 i H4) i datowana
zegarem molekularnym, wykazata, ze zmiana sposobu rozrodu od jajorodnosci przez retencje jaj i
zyworodno$¢ zachodzita kilkukrotnie w obrebie grupy i prawdopodobnie miata duzy wptyw na
dywersyfikacje oraz sukces ewolucyjny Phaedusinae. Jak rozumiem z autoreferatu, badania te sg
kontynuowane, a wyniki opublikowane w pracy sktadajgcej sie na osiggniecie (Mamos et al., 2021c)
dajg podstawy do dalszych analiz majgcych na celu identyfikacje czynnikdw stojacych za zmianami
strategii rozrodczych u slimakéw lagdowych. W mojej opinii wniosek bytby bardziej spdjny, gdyby nie
wigcza¢ do niego pracy o filogenezie swidrzykdw; ta praca i tak zostataby dostrzezona razem z
pozostatym dorobkiem, ktéry réwniez podlega ocenie. Nie zmienia to faktu, ze uzyskane wyniki s
wartosciowe i istotne dla badanej grupy oraz swiadczg o duzej biegtosci Kandydata w zaawansowanych
analizach filogenetycznych.

Do najwazniejszych wynikéw osiggniecia naukowego zaliczam: (1) przyczynienie sie do stworzenia
obszernej biblioteki sekwencji referencyjnych typu DNA-barcode (COl) dla wielu gatunkéw
skorupiakéw; (2) wykazanie niezwykle wysokiego poziomu réznorodnosci kryptycznej u skorupiakéw;
(3) wykazanie wptywu warunkéw geologicznych i klimatycznych na dywergencje réznych linii
skorupiakéw; oraz (4) wiaczenie nowoczesnych narzedzi bioinformatycznych i nowych zestawéw
danych sekwencyjnych do badan taksonomicznych i filogenetycznych skorupiakéw.

Biorac pod uwage wage rezultatéw naukowych przedstawionych w cyklu publikacji sktadajacych sie na
osiggniecie habilitacyjne Pana dr. Tomasza Mamosa oraz Jego udokumentowany, nie budzacy
watpliwosci wkiad w powstanie prac zawartych w cyklu stwierdzam, ze przedstawione osiggniecie
naukowe w petni spetnia wymogi stawiane kandydatom do stopnia naukowego doktora
habilitowanego, o ktérych mowa w art. 219 ust. 1 pkt 2, Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo
o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2022 r., poz. 574, ze zm.).

4, Ocena dorobku naukowego

Na pozostaty dorobek Habilitanta sktada sie 28 publikacji z listy JCR, z czego 23 ukazaty sie po uzyskaniu
stopnia doktora. Prace te ogotem byly cytowane (bez autocytowarn) wg bazy SCOPUS 690 razy, indeks
H=13 (wg bazy WoS H=14, 701 cytowan). Wskazniki te sg bardzo dobre jak na ten etap kariery
naukowej, a wyrazny wzrost liczby cytowan i indeksu H od czasu przygotowania wniosku (12 stycznia
2023) wskazujg, ze Pan dr Tomasz Mamos jest rozpoznawanym w nauce S$wiatowej specjalistg
w molekularnych analizach Amphipoda i innych wodnych bezkregowcdéw. Habilitant jest réwniez
wspotautorem rozdzialu w prestizowej monografii Recent Advances in Freshwater Crustacean
Biodiversity and Conservation, ed. Tadashi Kawai, D. Christopher Rogerswy, wydanej przez CRC Press,
Taylor and Francis Group. Ponadto brat udziat w ponad 10 konferencjach miedzynarodowych (5 po
doktoracie), w tym byt proszony o trzy wyktady plenarne (1 po doktoracie).

Habilitant potrafi zabiega¢ o $rodki na badania naukowe: po doktoracie uzyskat dwa granty NCN (w
konkursach MINIATURA 1 i OPUS 16), jest wykonawcg w projekcie finansowanym ze srodkéw unijnych
w ramach programu HORIZON EUROPE Research and Innovation Action: ,Biodiversity Genomics
Europe”, gdzie wykonuje zadania zwigzane z budowaniem narodowego wezfa IBOL - Polbol, jest
wykonawca w dwdch innych projektach krajowych finansowanych przez NCN i byt wykonawcg w pieciu
innych grantach NCN i MNiSW, w tym w czterech po uzyskaniu stopnia doktora. Wszystkie granty,



ktérymi kierowat lub byt wykonawcy skupiajg sie wokét zwartej tematyki dotyczgcej réznorodnosci
gatunkowej i ewolucji wodnych bezkregowcdéw. Kandydat byt nagradzany przez Rektora Ut i Dziekana
WBIOS Ut za dziatalno$¢ naukowsa.

Podsumowujgc ocene dorobku naukowego dr. Tomasza Mamosa nalezy podkresli¢, ze jest on bardzo
bogaty, Swiadczacy o duzej pracowitosci, umiejetnosciach badawczych i szerokiej wspdtpracy
naukowej Habilitanta, co w petni spelnia wymogi stawiane kandydatom w postepowaniu
habilitacyjnym.

5. Ocena aktywnosci naukowej realizowanej w wiecej niz jednej uczelni, instytucji naukowej
lub instytucji kultury, w szczegélnosci zagranicznej

Habilitant odbyt sze$¢ zagranicznych stazy naukowych, w tym cztery po doktoracie — wszystkie w
wiodacych osrodkach naukowych, zajmujacych sie bezkregowcami wodnymi, w tym odbyt roczny staz
podoktorski u prof. Waltera Salzburgera, Institute of Zoology, University of Basel w Szwajcarii
finansowany przez NAVA. Nawigzana wspoétpraca jest udokumentowana publikacjami i nadal
rozwijana. Réwniez udokumentowana i nadal rozwijana jest wspétpraca z pracownikami Zoolab, Plant
Science and Biodiversity Centre, Slovak Academy of Sciences w Stowacji, pierwotnie zawigzana w
ramach stazu finansowanego ze stowackiego programu wymiany akademickiej CEEPUS. Podobnie,
jeszcze przed uzyskaniem stopnia doktora, Habilitant nawigzat wspdtprace naukowg z dr. Remi
Wattierem z Equipe Ecologie Evolutive, Biogeosciences, Universite de Bourgogne we Francji, ktorg
prowadzi nadal w ramach wspdlnych projektéw badawczych. Efektem wszystkich stazy i podjetej
wspobtpracy naukowej sg granty i publikacje, tacznie z pracami sktadajacymi sie na osiggniecie
habilitacyjne. Podsumowujac te czes$¢ oceny stwierdzam, ze Pan dr Tomasz Mamos prowadzi liczng i
bardzo owocng wspétprace naukowg z renomowanymi osrodkami zagranicznymi zajmujgcymi sie
bezkregowcami wodnymi.

6. Ocena osiggniec dydaktycznych, organizacyjnych oraz popularyzujacych nauke

Obok pracy badawczej, Kandydat realizuje liczne zajecia dydaktyczne z zoologii na dwdch kierunkach
(Biologii i Ochrony Srodowiska) studiéw | i Il stopnia. Opracowat wyktad monograficzny w j. ang. dla
studentoéw Ili lll stopnia oraz opracowat i prowadzi wyktady i éwiczenia w ramach dwéch modutéw dla
studentéw Il stopnia. Byt promotorem pomocniczym w dwdch przewodach doktorskich i sprawowat
opieke nad dwiema pracami licencjackimi i dwiema magisterskimi. Ponadto sprawuje opieke nad
studentami i uczniami realizujgcymi swoje projekty oparte o dane molekularne. W swoim dorobku ma
réwniez trzy artykuly popularnonaukowe. Osiggniecia te pokazujg, ze Pan dr. Tomasz Mamos jest
bardzo aktywnym dydaktykiem, majagcym doswiadczenie w kierowaniu pracg studentéw i mtodych
naukowcdéw, co bardzo dobrze rokuje Jego przysztej karierze samodzielnego pracownika naukowego,
z potencjatem do stworzenia wtasnego zespotu badawczego.

Habilitant ma réwniez liczne osiagniecia organizacyjne: petnit funkcje zastepcy cztonka komitetu
zarzgdzajgcego akcjag CA15219 finansowang z projektu COST, brat udziat w organizacji dwéchs
miedzynarodowych konferencji naukowych (jedna po doktoracie) i dwdch warsztatéw naukowych
(jeden po doktoracie). Brat udziat w ponad 20 ekspedycjach naukowych (w co nalezy wierzyé na stowo,
poniewaz nie s3 wymienione w wykazie osiggniec). Recenzowat manuskrypty dla kilkunastu czasopism
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z listy JCR izostat poproszony do redagowania specjalnego wydania renomowanego czasopisma
Journal of Great Lakes Research; jest redaktorem taksonomicznym dla Gammaridae w World
Amphipoda Database (https://www.marinespecies.org/amphipoda/index.php). Petni funkcje eksperta
przy ocenie wnioskdw w Narodowej Agencji Wymiany Akademickiej. Osiggniecia te potwierdzaja
umiejetnosci organizacyjne Kandydata oraz wskazuja, ze jest rozpoznawany w $wiecie naukowym.

7. Ocena koncowa

Osiggniecie habilitacyjne Pana dr. Tomasza Mamosa stanowi istotny wkifad w rozwdj uprawianej
dyscypliny naukowej (biologia) w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych, szczegdlnie w zakresie
zoologii bezkregowcow i filogenezy molekularnej. Habilitant jest rozpoznawanym w $wiecie specjalistg
w zakresie bioréznorodnosci i ewolucji Gammaridae, autorem licznych publikacji w renomowanych
czasopismach z listy JCR, ktére sg cytowane przez innych naukowcdéw. Wyniki swoich badan
prezentowat na miedzynarodowych konferencjach, odbyt liczne zagraniczne staze naukowe, w tym
roczny zagraniczny staz podoktorski, i prowadzi szeroka wspétprace miedzynarodowa. Potrafi
z sukcesem pozyskiwac srodki na badania i ma doswiadczenie w kierowaniu projektami badawczymi.
Ponadto jest aktywnym i kompetentnym dydaktykiem, angazuje sie w dziatania popularyzujgce nauke
i ma dos$wiadczenie w pracy ze studentami i doktorantami. Wszystko to razem utwierdza mnie w opinii,
ze Pan dr Tomasz Mamos moze by¢ samodzielnym pracownikiem naukowym.

Biorac powyzsze pod uwage, uwazam, ze wniosek Pana dr. Tomasza Mamosa spetnia wymogi,
o ktérych mowa w art. 219 ust. 1 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce
(Dz. U. z 2022 r., poz. 574, ze zm.). W zwigzku z tym przedstawiam Komisji Ut do spraw stopni
naukowych w dyscyplinie nauki biologiczne pozytywng opinie w sprawie wniosku o nadanie Panu
dr. Tomaszowi Mamosowi stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk
biologicznych w dyscyplinie biologia.

i oorfinms. Sl

Poznan, 4 czerwca 2023 r.



