prof. dr hab. Marek Zietara

Katedra Genetyki Ewolucyjnej i Biosystematyki
Whydziat Biologii

Uniwersytet Gdanski
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dr. Maciejowi Konopinskiemu

Sylwetka Habilitanta

Pan dr Maciej Konopinski jest absolwentem Wydziatu Biologii i Nauk o Ziemi
Uniwersytetu Jagielloriskiego, gdzie w roku 1997 pod kierunkiem pana prof. dr. hab. Jacka
Szymury napisat prace magisterska pt. "Rola modzeli godowych u kumaka gérskiego
(Bombina variegata L.)". Po studiach w 1997 roku podjal prace w firmie Arbor
Instruments zajmujgcg sie importem i dystrybucja odczynnikéw i aparatury do badan
genetycznych, gdzie zainteresowatl sig¢ genetyka ekologiczng. W roku 1988 zostat na
kroétko zatrudniony jako pracownik techniczny w Katedrze Hodowli Ro$lin i Nasiennictwa
Akademii Rolniczej. Od roku 2000 do 2007 pracowal na stanowisku badawczo-technicznym
w Zaktadzie Ochrony Fauny Instytutu Ochrony Przyrody PAN w Krakowie. W trakcie tego
zatrudnienia, w roku 2001 uzyskat urlop naukowy i wyjechal na szeSciomiesigczny staz
naukowy na Universitat de Barcelona (Departament de Genética, Microbiologia i Estadistica),
gdzie pracowal w zespole pana prof. Montserrat Aguade w ramach Marie Curie Fellowship w
temacie “Detecting the effects selection on olfactory receptors in Drosophila melanogaster.”
W latach 2007 - 2009 zostal zatrudniony na etacie asystenta w Zakladzie Ochrony Fauny
Instytutu Ochrony Przyrody PAN. W roku 2008 uzyskal w tym Instytucie stopien doktora
nauk biologicznych przygotowujgc pod kierunkiem pana prof. dr. hab. Henryka Okarma
rozprawe doktorska na temat "Zmienno$¢ genetyczna i asymetria fluktuacyjna u
niepylaka mnemozyny (Parnassius mnemosyne L) w Polsce”. Po uzyskaniu stopnia
doktora awansuje na stanowisko adiunkta w macierzystej jednostce, a od roku 2019 do
chwili obecnej jest pracownikiem badawczo-technicznym.

Cho¢ praca w Polskiej akademii Nauk nie sprzyja prowadzeniu zaje¢ dydaktycznych,
pan dr Maciej Konopifiski ma w tym zakresie kilka osiggnie. Wyglaszat wyklady na
Uniwersytecie Jagiellonskim w latach 2003-2017 i w ramach Studium Doktoranckiego Nauk
Przyrodniczych Poiskiej Akademii Nauk w Krakowie. Prowadzit tez pracownie dyplomowe

dla magistrantéw i szkoleniowe dla nowych pracownikéw Instytutu. Wygtaszat tez wyktady
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popularno-naukowe dla kot towieckich oraz wyktady na temat réznorodno$ci genetycznej
dla uczniéw VI Liceum Ogdlnoksztatcacego w Krakowie. Warto zauwazy¢, Ze jest autorem
pigciu rozdziatéw w ksiazkach o charakterze popularno-naukowym dotyczacych ochrony

przyrody. Habilitant o swojej dziatalno$ci organizacyjnej nie wspomina.

Ocena osiggniecia naukowego

Przedstawione mi do oceny gléwne osiggniecie naukowe pana dr. Macieja
Konopiniskiego to cykl szedciu artykutéw naukowych pt. Mechanizmy ewolucyjne
ksztaltujace réznorodnosc genetyczng podczas ekspansji gatunku. Artykuty ukazaty
sig w latach 2007-2023 w indeksowanych czasopismach (Journal of Fish Biology, Plos
One, Evolutionary Aplications (2x), Hystrix. The Italian Journal of Mammology i Peer]). W
pigciu artykutach Habilitant jest pierwszym autorem, a w jednym drugim. W trzech
pracach Habilitant jest autorem korespondencyjnym, a w jednej pracy dzieli ta funkcje z
autorem ostatnim. Prace nie spotkaty sie z szerokim oddiwiekiem w $rodowisku
naukowym, wyrazonym niska cytowalnoécia wynoszaca od 0 do 9-ciu, co tylko czeéciowo
mozna wytlumaczy¢ ich niedawnym opublikowaniem. Warto podkreslié, ze od tego
stwierdzenia odbiega znacznie ostatnia praca, opublikowana samodzielnie w 2022 roku,
ktéra na dzien skiadania wniosku miala juz 26 cytowad, a obecnie ma ich juz 45. Z
oSwiadczeni wszystkich wspétautoréw wynika, ze wktad Habilitanta w powstanie tych
prac miat charakter kluczowy.

Pierwsza praca cyklu donosi o zmiennosci 4 markeréw STR u brzanki karpackiej
Barbus carpathicus potawianej w czterech lokalizacjach, trzech z dorzecza Wisty
(Wistoka, Wistok i San) i jednej z dorzecza Dniestru (Strwiaz). Autorzy zachserwowali
niska zmienno$¢ genetyczng brzanki, dodatkowo zmniejszajgcg sie w kierunku
wschodnim. Ta niska zmienno$¢ interpretowana byla jako efekt szyjki butelki w czasie
postglacjalnej ekspansji poprzez wododziat Dunaj-Wista i potem w kierunku wschodnim
poprzez kolejne dorzecza, az do zachodniego Dniestru.

W drugiej pracy cyklu badania nad zmiennos$cig brzanki karpackiej zostaly
poszerzone do 9 loci mikrosatelitarnych i 3 loci mitochondrialnych. Ryby pochodzity z
trzech dorzeczy, Dunaju (12 stanowisk), Wisty (14 stanowisk) i Dniestru (1 stanowisko).
RéwnieZ te badania potwierdzity niskg zmienno$¢ genetyczng brzanki karpackiej. Czas

wspdlnego najblizszego przodka dla sekwencji mitochondrialnych zostal oszacowany na



holocen, czyli na stosunkowo niedawno. Najwieksza odnaleziona zmienno$¢ brzanki
odnotowana byta w gérnych partiach Cisy, co sugeruje, Ze refugia ostatniego
zlodowacenia zlokalizowane byty w potudniowo-wschodniej czesci zasiegu gatunku.
Zmienno$¢ klinalna gatunku spowodowana byta prawdopodobnie wieloma efektami
szyjki butelki podczas ekspansji poprzez kolejne wododzialy.

W kolejnej pacy cyklu opisane sg wyniki badan nad zamienno$cia éenetycznq
inwazyjnego gatunku na przyktadzie péinocnoamerykanskiego psoksztattnego gatunku
drapieznika - szapa pracza Procyon lotor. Badania prowadzone byty na genach gléwnego
kompleksu zgodno$ci tkankowej MHC. Odczytano fragment 184 pz drugiego egzonu locus
MHC-DRB zwigzanego z odporno$cia oraz 9 neutralnych loci mikrosatelitarnych.
Analizowane préby pochodzily z naturalnego zasiegu gatunku (21 probek z Florydy i
otaczajacych wysp) oraz z zasiegu po introdukcji w Europie (4 lokalizacje w Niemczech,
odpowiednio 16, 7, 35 i 27 prébek; 2 lokalizacje w Polsce, 107 i 36 prébek; jedna
lokalizacja w Czechach, 89 prébek). W pracy udowodniono, ze mimo spadku ilosci alleli
locus MHC w pordéwnaniu do naturalnego zasiegu gatunku, gtéwne supertypy,
wykrywajace podobny rodzaj antygenow, zostaty dobrze zachowane w populacjach
inwazyjnych. Zaobserwowano tez wigksza zmienno$¢ loci neutralnych w poréwnaniu do
locus MHC co sugeruje wieksza selekcje skierowang na adaptacyjnie wazniejsze regiony
genomu i co ciekawe allele zwigzane z opornoécig na wécieklizne byty najliczniejsze w
populacjach europejskich co sugeruje kierunkowa selekcje tego locus.

Czwarta praca cyklu zawiera kontynuacje rozwazan nad zmienno$cig uktadu
odpornosciowego w inwazyjnych populacjach szopa pracza w poréwnaniu do populacii z
naturalnego zasiegu. Praca prezentuje dalsze rozwiniecie badann nad zmienncscig
genetyczng szopa pracza. W pracy podjeto prébe oceny zmienno$ci gendw
odpowiedzialnych za obrone organizmu przed infekcjami zaktadajgc, ze takie geny
powinny by¢ pod szczegdlng presja selekcyjna na nowych obszarach inwazyjnych
gatunku. W tym celu zostato scharakteryzowanych 110 genéw zwigzanych z systemem
odpornos$ciowym, ktore posiadaty 624 SNP. Material pochodzit zaréwno z naturalnej
populacji z USA (27 osobnikéw z Florydy) jak i dwoch populacji europejskich, po 30
osobnikéw z populacji polsko-niemieckiej i czeskiej. Wyniki analiz umozliwity wskazanie
zespotu gendw podlegajacych doborowi stabilizujgcemu. Ponownie okazato sie, ze

poziom zmienno$ci w inwazyjnych populacjach jest mniejszy od naturalnego. Z drugiej



stronu zauwazono, ze mozliwoSci adaptacji do nowego $rodowiska w populacjach
inwazyjnych zalezy od poziomu wyj$ciowej zmiennosci.

Kolejna publikacja zawiera wyniki badan nad procesami kolonizacyjnymi
$rodowiska miejskie na przykladzie dzika Sus scrofa dekolonizujgcego obszary miejskie.
W tym celu zostata zbadana zmienno$¢ genetyczna populacji miejskiej (26 osobnikéw) i
szeSciu populacji podmiejskich (od 11 do 41 osobnikéw, w sumie 143 os;)bniki). W
badaniach wykorzystano 12 loci mikrosatelitarnych. Wyniki pokazaty istnienie osobnej
populacji miejskiej dzika roéznigcej sie od populacji podmiejskich, ktéra jest
podtrzymywana nie tylko poprzez bariery fizyczne, ale gtéwnie poprzez inny sposéby
Zzachowan.

Ostatnia publikacja cykiu, ktéra wyrézinia sie spo$réd pozostatych duzym
zainteresowanie srodowiska naukowego wyrazonym duza liczbg jej cytowani, przestawia
wyniki badant nad wskaznikiem réznorodnosci Shanonna, ktéry jest szeroko uzywany w
genetyce populacji do okreSlania poziomu zmiennosci genetycznej. Wskaznik ten
obliczany jest na podstawie frekwencji alleli w populacji. Praca ma charakter metodyczny.
Testowano w niej cztery rézne wzory na obliczanie wskaZnika. Oryginalny
zaproponowany przez Shanonna charakteryzujacy sie niedoszacowaniem wartosci dla
matych prébach. Pozostate trzy metody opublikowane przez Zahla, Chao i Shena oraz
Chao i innych powinny by¢ niewrazliwe na wielko$¢ préby. Analizy wykonane byty w
jezyku R, w ktorym opracowano wzdér do obliczenia wszystkich wskaZnikéw
jednoczesnie. Liczono wartosci H dla wielkoéci populacji 5 symulujacej rzadkie
organizmy, 20 symulujgcej zalecana minimalng prébe w badaniach genetyki populacji, 80
symulujgcej probe optymalng i 200 symulujgcej probe duzg, niewrazliwg na wielko$é
proby. Wnioskiem z przeprowadzonych kalkulacji bylo odrzucenie najcze$ciej
uzywanego w badaniach sposobu obliczania wskaznika opracowanego oryginalnie przez

Shanonna, na rzecz wzoru opracowanego przez Zahia.

Ocena pozostatych osiagnie¢ naukowych

Baza Web of Science wskazuje jeszcze 12 indeksowanych artykutéw znajdujacych
sie w dorobku pana dr. Macieja Konopinskiego. Wiekszo$¢ tych prac wpisuje sie w
badania zmienno$ci genetycznej populacji réznych organizmoéw. Prace charakteryzuja sie

rozna liczba cytowani od 0 do 71. Na najszerzej znana praca w obiegu naukowym to



rozwiniecie wynikéw Jego pracy doktorskiej. Zauwazam tendencje, ze lepiej znane prace
z dorobku Habilitanta to te, w ktérych nie jest pierwszym autorem pracy.

Habilitant witadciwie nie wskazal w swoim dorobku drugiego osiggniecia
naukowego, ale zwazajac na zainteresowanie $rodowiska naukowego, osobiscie
wskazatbym prace rozszerzajaca badania na niepylaku mnemozynie Parnassius
mnemosyne L., ktéry by obiektem zainteresowan Habilitanta w pracy doktorski;ej. W pracy
opublikowano wyniki badan nad cox1 z 225 osobnikéw niepylaka zebranych w srodkowej
i wschodniej Europie. Uzyskane wyniki pokazuja, Ze zmienno$¢ genetyczna zostata
znaczaco uksztattowana podczas zmian klimatycznych na przetomie plejstocenu i
holocenu. Populacje gatunku we wschodnich Alpach i na Batkanach posiadaja znaczaco
wiekszg zmienno$¢ mtDNA, ktéra mogla by¢ wynikiem przetrwania gatunku w wielu
refugiach. Rekolonizacja péinocnej i wschodniej Europy zostala dokonana poprzez
ekspansje trzech linii ewolucyjnych. W pracy zostalo zaproponowane skorygowane
tempo substytucji (0.096 substitucji/mln lat), dla cox1 wskazujace na roznicowanie sig
populacji alpejskich i batkarskich na okoto 19 000 lat temu, a okres ekspansji pokrywa
sie z postglacjalnym ociepleniem {5-11 00 lat temu).

Istotna aktywno$¢ naukowa w innych osrodkach naukowych

Pan dr Maciej Konopinski w swoim autoreferacie wykazuje cztery miejsca pracy:
- 2001 rok, 6 miesiecy staz na stypendium przeddoktorskim Marie Curie Fellowship na
Universitat de Barcelona na wydziale Genetyki, Mikrobiologii i Statystyki, badania nad
receptorami wechowymi u Drosophila melanogaster,
- 2014-2016, Collegium Medicum Uniwersytetu Jagiellofiskiego w Katedrze Immunologii,
badania nad funkcjonowaniem receptoréw biatkowych w systemie odpornosSciowym
myszy.
- 2016, dwutygodniowy staz w Forschungsinstitut Senckenberg w Gelnhausen (Niemcy),
badania nad wykorzystaniem mikrochipéw Fluidigm do identyfikacji osobniczej
niedZzwiedzi.
- 2020, krétkoterminowy staz w stacji terenowej Stockholm Universitet w Tovetorp,
badania nad meta-analiza danych z publikacji na temat zmian poziomu réznorodnosci

genetycznej organizmdéw wolnozyjgcych.



Whniosek koncowy

Stwierdzam, ze dr Maciej Konopinski, spetnia niezbedne kryteria wymagane do
ubiegania si¢ o stopien doktora habilitowanego nauk biologicznych. Habilitant posiada
stopien doktora, jego osiggniecie naukowe stanowigce spojny cykl szeSciu artykulow
naukowych wnosi istotny wktad w zrozumienie proceséw ewolucyjnych ksztattujgcych
réznorodnos$¢ genetyczng podczas ekspansji gatunku na przykladzie trzech typow
ekspansji; (1) postglacjalnej na przyktadzie proceséw ewolucyjnych obserwowanych u
brzanki Kkarpackiej, (2) inwazyjnej na przyktadzie proceséw obserwowanych u
introdukowanego do Europy szopa pracza oraz (3) rekolonizacyjnej na przyktadzie dzika
powracajgcego na obszary zurbanizowane. Habilitant posiada tez inne osiggniecia
naukowe m.in. opis zmienno$ci genetycznej gatunku motyla, prawie w catym zasiegu jego
wystepowania. W koricu Habilitant wykazuje sie aktywno$cia naukowg w innych
o$rodkach naukowych, w tym zagranicznych.

W zwigzku z powyzszym wnioskuje o nadanie stopnia doktora habilitowanego w

dyscyplinie nauk biologicznych dr. Maciejowi Konopirskiemu.
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